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EMENTA

A disciplina apresenta de forma critica os conceitos e andlises fundamentais das ciéncias
genbmicas para caracterizacao e estudo dos genomas nucleares, da variabilidade nucleotidica e
da expressdo génica. Também aborda de forma tedrica conceitos de protebmica, métodos de
analise funcional em larga escale e de gendmica integrativa.

PROGRAMA

1. Introducao
a. Introducdo a Genémica
b. Revisao de biologia molecular
c. Estrutura e organizagdo dos genomas de procariotos e eucariotos
2. Caracterizacdo do DNA genémico
a. Tecnologias de sequenciamento de DNA
b. Montagem das sequéncias de DNA
c. Anotacdo de genomas
3. Caracterizacdo da diversidade nucleotidica em nivel genémico
a. Tipos de polimorfismo
b. Descoberta de SNPs
c. Tecnologias de genotipagem de SNPs
4. Estudo do transcriptoma
a. Estratégias de analise de expressao génica
b. Microarranjos
c. RNA-Seq
Introducéo a protebmica
6. Analises funcionais em larga escala
a. Estratégias de genética reversa
b. Linhagens mutantes de Arabidopsis e outros organismos modelos
7. Gendmica Integrativa
a. Analise da complexidade dos sistemas biologicos
b. Estratégias de genémica integrativa para estudo dos caracteres complexos
c. Introducéo a biologia sistémica
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+ Artigos cientificos selecionados durante o curso




